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数据集摘要
通过对伊塞克湖地区采集的土壤样品进行实验室菌种分离、筛选、菌种序列测定、数据分析和部分菌种酶活检测等工作后，得到伊塞克湖样点可培养细菌OTUs代表菌株的序列相似性比较、系统发育树；盐碱地部分菌株16S Rrna片段ARDRA结果等10个数据集。
数据源描述
对伊塞克湖地区采集的土壤样品进行实验室分析所得结果。
数据加工方法
菌种分离及数据分析由新疆农业科学院微生物应用研究所完成；菌种测序由上海生工生物工程有限公司完成，使用的仪器有 Eppendorf PCR仪等；数据序列对比借助了EZBioCloud使用许多基于16S序列的最大似然系统发育树手工构建的分类层次和国家生物技术信息中心（NCBI）的数据，采用ClustalX按照最大同源性的原则进行排序，采用Kimura-2计算核苷酸差异值，利用MEGA 5.0软件包采用邻接法(Neighbor-Joining)进行系统进化树的构建及多样性分析。
数据质量描述
所有实验参照《微生物菌种资源收集、整理、保藏技术规程》、《分子生物学》、《现代生物技术》、《微生物学》、《分子克隆》等规程执行，实验方案合理，操作规范，数据真实。 数据分析流程及软件：http://www.ezbiocloud.net/eztaxon及http://www.ncbi.nlm.nih.gov/网站进行序列比对，于ncbi网站申请基因登录号。
基本信息
采集时间：2013/01/01-2014/12/31
采集地点：伊塞克湖地区 
数据量：295.4 KiB
数据格式：电子表格
数据空间分辨率(/米)：无
数据时间分辨率：无
坐标系： 无 
投影： 无 
关键词标签
主题： 微生物,  菌种, 土壤
	学科：微生物学 
	时间：2013 2014
	地点：吉尔吉斯斯坦,   伊塞克湖 
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数据服务信息
联系人：李锦
服务电话：0991-7823121
服务邮箱：datacenter@ms.xjb.ac.cn
联系信息
数据贡献者：王炜,  陈曦 
元数据作者：王炜   
数据管理者：李锦
项目支持信息
编号：2010DFA92720，名称：中亚地区应对气候变化条件下的生态环境保护与资源管理联合调查与研究
引用和标注
为保障平台科技资源的权益、扩展平台中心的服务、提升科技资源的应用潜力，请资源使用者在使用资源所产生的研究成果中（包括公开发表的论文、论著、数据产品和未公开发表的研究报告、数据产品等成果），请按以下方式规范标注和引用。
中文发表的成果中参考以下规范注明： 数据来源于干早区生态与资源科学数据中心(https://data.dcxjegi.cn)。
英文发表的成果中参考以下规范注明： The dataset is provided by Arid Land Ecology and Resources Science Data Center(https://data.dcxjegi.cn).
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王炜,陈曦. 2013-2014年吉尔吉斯斯坦伊塞克湖地区微生物实验数据集. 干旱区生态与资源科学数据中心(https://data.dcxjegi.cn), 2024. https://cstr.cn/CSTR:33110.11.ariddc.00149.




